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-- CONHECIMENTOS ESPECIFICOS --

Procedimentos capazes de realizar altera¢cdes no genoma
tém sido desenvolvidos desde a década de noventa do século
passado. A repeticdo palindromica curta regularmente
interespagada em cluster (CRISPR), geralmente denominado de
RNA guia, e a proteina (Cas-9) associada a ela constituem o
sistema CRISPR/Cas9. O sistema CRISPR/Cas9 é considerado o
sistema mais eficaz de edicdo de génica. Ele baseia-se na
capacidade das enzimas Cas de cortar um fragmento de DNA
especifico quando associadas a um RNA de reconhecimento
adequado, um RNA guia. Outro sistema de edigdo génica foi
relatado em dois estudos publicados em 2024 na revista Nature.
Esse novo sistema consiste em uma recombinase, derivada de
elementos conhecidos como genes saltadores, conectada a um
RNA guia, que se liga fisicamente, ou faz a ponte, entre duas
sequéncias de DNA. Os autores denominaram esse mecanismo de
edicdo génica de edicdo ponte.

Tendo em vista os sistemas de edi¢do génica relatados no texto
precedente, julgue os itens a seguir.

76 Os resultados obtidos com a edi¢do gé€nica mediada por
CRISPR/Cas9 ¢ a edigfo ponte sdo os mesmos obtidos com a
tecnologia de DNA recombinante, uma vez que essas trés
tecnologias colocam genes de um organismo em outro.

77 Os sistemas de edicdo génica em apre¢co promovem
rearranjos gendmicos, pois, apos as enzimas clivarem o
DNA, os mecanismos de reparo inatos das células sdo
acionados.

78 A proteina Cas-9 na auséncia do RNA guia cliva liga¢des
N-glicosidicas entre as bases nitrogenadas, promovendo no
DNA quebras de fita simples.

Em células diferenciadas, a cromatina é espacialmente
segregada em regides cromossOmicas. Durante a interfase, é
possivel observar duas configuragdes diferentes da cromatina, a
eucromatina e a heterocromatina, duas formas estrutural e
funcionalmente distinguiveis. A heterocromatina é categorizada
em heterocromatina facultativa e constitutiva.

Acerca das duas formas estrutural e funcionalmente distinguiveis
da cromatina, julgue os itens subsequentes.

82 A heterocromatina, constitutiva ou facultativa, abrange as
mesmas regides gendmicas nos diferentes tipos celulares.

83 As regides heterocromaticas de um cromossomo estdo
presentes apenas em células eucaridticas, enquanto as
eucromaticas existem em células eucarioticas e procarioticas.

84 Em células diferenciadas, a eucromatina consiste em
dominios transcricionalmente silenciosos, o que permite que
elementos genéticos moveis sejam transcritos.

Embora a genética quantitativa aplicada na criagdo animal
tenha levado a uma revolugdo tecnoldgica no século passado,
selecionar certas caracteristicas complexas com base apenas na
criagdo derivada de pedigree continua sendo um desafio devido a
natureza intrincada da genética animal e dos mecanismos de
desenvolvimento. Com a conclusdo de grandes projetos de
sequenciamento de genoma de racas de gado e aves, os métodos
e meios de pesquisa genética de criagdo de animais evoluiram
gradualmente da criagdo convencional tradicional para a
integracdo de varias ciéncias 6micas.
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Tendo o texto precedente como referéncia, julgue os itens que se
seguem.

79 A integracdo das multiplas informacdes Omicas possibilita
definir as inter-relagdes de todos os elementos em um
sistema biologico.

80 Ferramentas 6micas, ao serem utilizadas para determinar os
genes diferencialmente  expressos em animal,
possibilitam o sequenciamento de regides regulatorias
encontradas no genoma.

um

81 O sequenciamento do transcriptoma em amostras derivadas
de sangue ndo representa o perfil de expressdo génica dos
embrides.

O ensaio que determina o perfil de acessibilidade da
cromatina a enzima transposase Tn5 hiperativa, denominado
ensaio ATAC-Seq, consiste em incubar a cromatina com a
transposase TnS para que ela clive e marque o DNA de fita dupla
com adaptadores de sequenciamento. Os fragmentos de DNA
marcados, apos serem purificados, sdo amplificados por meio da
técnica da reagdo em cadeia da DNA polimerase (PCR) e entio
sequenciados. Além do perfil de acessibilidade da cromatina, as
leituras de sequenciamento podem também identificar regides da
cromatina na qual se ligam fatores de transcricéo.

Tendo o texto precedente como referéncia inicial, julgue os
proximos itens, relativos ao ensaio ATAC-Seq.

85 A reagdo de amplificacdo citada no texto em questdo é
repetida ciclicamente por meio de uma série de alteragdes de
temperatura, o que possibilita a producdo de muitas copias
de fragmentos especificos de DNA.

86 O perfil de acessibilidade da cromatina traduz a
disponibilidade de um trecho de DNA para reguladores de
expressdo génica.

87 O ensaio ATAC-Seq permite identificar sequéncias de DNA

localizadas na regido adjacente a extremidade 5' do gene,
antes da regifo codificante.

A respeito da conservagdo de recursos genéticos de origem
animal, julgue os itens a seguir.

88 A conservacdo in situ é recomendada em unidades de
conservagdo de protegdo integral, pois facilita o processo de
evolugdo e de adaptacdo continua de uma espécie.

89 Entre as etapas de um programa de conservagdo de recursos
genéticos inclui-se a identificacdo, caracterizacfio fenotipica
e genética das popula¢des em declinio, e a avaliagdo do seu
potencial econdmico, cientifico, social ou ambiental.

90 A conservacdo de recursos genéticos de origem animal
realizada fora do ambiente natural permite a preservagdo de
genes por tempo indefinido e facilita a sua utilizagdo em
programas de melhoramento animal.

Julgue os itens que se seguem, relativos a evolugdo do
melhoramento genético animal.

91 Uma etapa importante na evolu¢do do melhoramento animal
resultou dos estudos de genética quantitativa, com a qual se
quantifica a expressdo de diferentes caracteres influenciados
por um mesmo gene.

92 Até o século XIX, o melhoramento animal era efetuado de
forma empirica, sem nenhum critério de selecéo.
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Com relagfio a etnobiologia e conhecimento tradicional associado
a recursos genéticos, julgue os itens seguintes.

93 O cruzamento de ragas zebuinas com bovinos pantaneiros é
uma op¢do para manutencdo da raca crioula, trazendo
variabilidade genética aos pequenos rebanhos.

94 A etnobiologia ¢ o estudo do conhecimento e da utilizag@o

das plantas e animais, em uma regido qualquer, por um
grupo definido, que a habita ou vem a ela para obté-los.

Julgue os itens que se seguem, pertinentes a genética molecular.

95 Apesar do progresso na utilizagdo de marcadores
moleculares, a selecdo gendmica ainda ndo ¢ utilizada
efetivamente em programas de melhoramento de bovinos
leiteiros.

96 A genética molecular pode ser utilizada para fazer que genes
estranhos sejam expressos em bactérias e leveduras ou
mesmo em outras células superiores.

97 Para a aplicagdo da genética molecular no melhoramento
animal, trés tipos de locos com polimorfismos observaveis
podem ser distinguidos: os marcadores diretos, ou locos que
codificam para a mutagdo funcional, os marcadores em
desequilibrio com a mutagdo funcional; e os marcadores em
equilibrio de ligagdo com a mutag@o funcional.

Julgue os préximos itens, pertinentes a utilizacdo de recursos
genéticos.

108 Os acasalamentos aleatorios sem introdugdo de animais no
rebanho constituem a principal estratégia para manter a
variabilidade genética nos nucleos de conservagédo
de recursos genéticos.

109 O conceito moderno de recursos genéticos se refere
as espécies animais, vegetais e microbianas, aquaticas e
terrestres, que foram desenvolvidas e melhoradas e que tém
apenas valor econdmico e cientifico em um pais.

110 Considerando que os processos de selecdo podem levar
aexaustdo da variagdo genética aditiva, a utilizagdo de
germoplasmas nativos pode representar reservas génicas.

Tendo em vista conceitos relacionados a heterose e cruzamentos
de animais, julgue os itens subsequentes.

98 O uso da inseminagdo artificial contribui para aumentar a
precisdo dos testes de progénie, devido ao maior nimero de
descendentes em diferentes rebanhos, aumentando a
conexidade dos dados.

99 Quanto mais aparentados entre si s@o os pais, maior é a
mudanga ocorrida no valor genotipico da progénie.

100 O sucesso de um programa de cruzamentos depende
de alguns fatores, como: mérito genético dos animais
envolvidos, herdabilidade da caracteristica e auséncia
da intensidade de sele¢do aplicada.

101 Para se calcular a diferenca esperada na progénie deve-se
efetuar a divisdo do seu valor genético por dois.

102 O parentesco entre dois individuos pertencentes a geracdes
diferentes ¢ equivalente ao parentesco médio entre o
individuo mais velho e os pais do mais novo.

Julgue os itens a seguir, a respeito de melhoramento genético

animal e bioprospec¢do de caracteristicas de interesse
agropecuario.
103 Sdo0 considerados animais de um mesmo grupo

contemporaneo: animais que, desde o nascimento até o
momento da avaliagdo fenotipica — desmama (e/ou)
sobreano —, estiveram no mesmo rebanho, ano e estagdo de
nascimento, além de animais do mesmo sexo e que tenham
sido criados em um mesmo regime alimentar e lote ou grupo
de manejo.

104 O progresso genético de uma populagdo em um programa de
melhoramento animal esta relacionado com a capacidade de
se predizer a variacdo genética a partir da variag@o
fenotipica.

105 A bioprospeccdo associada aos conhecimentos tradicionais
possibilita a disponibilizagdo imediata de principios ativos
ou biomateriais para aplicacéo industrial.

106 Considerando que o fenotipo no expressa apenas o gendtipo
do individuo, as carateristicas mais afetadas pelo ambiente
possuem maior herdabilidade.

107 Com a possibilidade de identificagdo genética ndo ha
necessidade de identificagdo permanente dos animais
participantes de programas de melhoramento animal.
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